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Рис. S1. Круговая диаграмма кодирующих последовательностей генома Pseudomonas
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Таблица S1. Распределение генов бактериофага по функциональным категориям с помощью сервера RAST

Количество генов Описание
2 Терминальный повтор

34 Гипотетический белок с неизвестной функцией
1 Аминокислотная лигаза
1 Гамма-глутамилциклотрансфераза
1 Гамма-глутамилциклотрансфераза 
1 Амидолигаза
1 Нуклеофил-аминогидролаза
1 СOOH-NH2 лигаза
1 Хеликаза/ДНК праймаза
2 ДНК-полимераза 1 
1 N-H-N эндонуклеаза Cas9-подобный белок
6 Гипотетический мембранный белок
1 H-N-H эндонуклеаза самонаведения
1 Холин
1 Белок, связывающий одноцепочечную ДНК
1 Лоскутная (flap) эндонуклеаза
1 Нуклеотидилтрансфераза трнк/полиадениловая полимераза
1 Эндодезоксирибонуклеаза I
1 Металлофосфоэстераза
2 Rho-независимый терминатор
1 Фосфоноацетатгидролаза
1 Двусторонний Rho-независимый терминатор

20 Cтруктурные белки капсида и хвоста
2 N-ацетилтрансфераза
1 Крупная субъединица терминазы
1 Малая субъединица терминазы
1 Пролин-тРНК, 
1 Тирозин-тРНК
1 Аспартат-тРНК


	_GoBack
	OLE_LINK1
	_GoBack
	_Hlk155190466
	_Hlk155191112
	_GoBack
	_Hlk148725820
	_Hlk147416230
	_Hlk146880161
	_Hlk149148421
	_Hlk149157287
	_Hlk149157307
	_heading=h.30j0zll
	_Hlk147772189
	_Hlk164429753
	_heading=h.gjdgxs
	OLE_LINK1

