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ГЕНЕТИЧЕСКАЯ ДИФФЕРЕНЦИАЦИЯ ПОПУЛЯЦИЙ КРУГЛОЙ 
САРДИНЕЛЛЫ SARDINELLA AURITA (CLUPEIDAE) В СЕВЕРО-

ВОСТОЧНОЙ ЧАСТИ СРЕДИЗЕМНОГО МОРЯ#
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Генетическая структура популяций круглой сардинеллы Sardinella aurita была изучена с помощью
секвенирования субъединицы I цитохромоксидазы митохондриальной ДНК (COI) образцов из вод
восточной части Средиземного моря, заливы Искендерун, Мерсин и Анталия. На основании ана-
лиза последовательностей COI было выявлено в общей сложности 32 гаплотипа при среднем гапло-
типическом разнообразии 0.7917. Самое высокое нуклеотидное разнообразие наблюдалось в попу-
ляции зал. Анталия (0.0187), в то время как самое низкое − в популяции зал. Мерсин (0.0093). Самая
высокая генетическая дифференциация была обнаружена между популяциями зал. Искендерун и
зал. Анталия (0.0168), а самая низкая между популяциями зал. Искендерун и Мерсин (0.0119). По-
парные сравнения генетических дистанций показали, что популяция зал. Искендерун статистиче-
ски отличалась от других популяций (р < 0.05). Генетическое дерево, построенное с помощью мето-
да присоединения “соседей”, показало, что популяции зал. Мерсин и Анталия формировали общий
кластер, а популяция зал. Искендерун сильно отличалась от них. Настоящее исследование позволи-
ло получить первую информацию о генетической структуре S. aurita, которая может быть полезна с
точки зрения управления рыболовством.
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